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CONTENIDO  
El herpesvirus de pavo (Meleagrid alphaherpesvirus 1, HVT) es uno de los vectores virales más utilizado para el 
desarrollo de vacunas recombinantes contra enfermedades aviares. En este estudio, se desarrolló un virus 
recombinante rHVT-F, utilizando como plataforma el genoma del HVT, con el objetivo de expresar la proteína de 
fusión (F) del virus de la enfermedad de Newcastle (vENC).  
Para ello, el casete de expresión de la proteína fusión (F) del virus de la enfermedad de Newcastle (vENC) genotipo 
XII fue introducido en la región intergénica UL45/46 del genoma del HVT mediante CRISPR/Cas9 asociada a la 
reparación por unión de extremos no homólogos (NHEJ). El virus recombinante rHVT-F demostró estabilidad 
genética y expresión sostenida de la proteína F tanto in vitro como in vivo y, además, mantuvo una cinética de 
replicación similar a la del virus parental HVT wild-type (HVTwt). 
La estabilidad y la expresión de la proteína F se evaluaron mediante PCR, inmunofluorescencia indirecta y Western 
blot. Asimismo, la inmunogenicidad y la eficacia protectora del rHVT-F fueron evaluadas en gallinas SPF y en pollos 
de engorde.  
La respuesta humoral fue medida a los 20, 34 y 49 días post-vacunación (dpv) en gallinas SPF, y a los 32 y 42 dpv en 
pollos de engorde. Posteriormente, las aves fueron desafiadas con una cepa virulenta del genotipo XII del vENC por 
vía óculo-nasal-oral a los 49 dpv en gallinas SPF y a los 42 dpv en pollos de engorde. La diseminación viral fue evaluada 
mediante hisopados cloacales a los 3, 5 y 7 días post-desafío (dpd) en pollos SPF y a los 3 y 6 dpd en pollos de 
engorde. Los signos clínicos y la supervivencia fueron monitoreados hasta los 14 dpd. 
El rHVT-F indujo una respuesta inmune humoral detectable en pollos inmunizados con una única dosis subcutánea 
al primer día de edad. Además, las aves vacunadas con rHVT-F alcanzaron una protección del 100% frente al desafío 
con vENC del genotipo XII. De manera significativa, la diseminación viral por vía cloacal se redujo en comparación 
con el grupo no inmunizado.  
Estos resultados demuestran que el rHVT-F constituye un candidato vacunal recombinante prometedor contra la 
EN, con capacidad para inducir una protección clínica completa y reducir la excreción viral en gallinas SPF y en pollos 
de engorde. Este desarrollo representa una estrategia biotecnológica de nueva generación con potencial de 
aplicación en la prevención de enfermedades aviares de alto impacto sanitario y productivo. 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

Flujograma del desarrollo y obtención de la vacuna recombinante rHVT-F. 
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